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1. DATOS BÁSICOS DEL TFG:

Título: Análisis del impacto de los retrotransposones en envejecimiento

Descripción general (resumen y metodología):

Los genomas de prácticamente todos los organismos contienen secuencias repetitivas generadas
por la actividad de elementos transponibles (transposones). Los transposones son elementos
genéticos móviles que pueden desplazarse de una localización genómica a otra; en este proceso,
amplifican y aumentan su presencia en los genomas, a veces hasta alcanzar números de copias
muy elevados. En este trabajo se discutiran las nuevas pruebas e ideas de que la actividad de los
retrotransposones, un subgrupo importante de transposones en general, influye e incluso
promueve el proceso de envejecimiento y las enfermedades relacionadas con la edad en
organismos metazoos complejos, incluidos los humanos. Los retrotransposones han coevolucionado
con sus genomas huéspedes desde los albores de la vida. Esta relación ha sido en gran medida
competitiva, y los transposones se han ganado epítetos como «ADN basura» y «parásitos
moleculares». Gran parte de nuestros conocimientos sobre la evolución de los retrotransposones
refleja su actividad en la línea germinal y se desprende de los datos de secuencias genómicas.
Investigaciones recientes han proporcionado abundante información sobre la actividad de los
retrotransposones en los tejidos somáticos durante la vida de un individuo, los mecanismos
moleculares que subyacen a esta actividad y la manera en que estos procesos se entrecruzan con
nuestra propia fisiología, salud y bienestar.

Tipología: Trabajos bibliográficos sobre el estado actual de una temática relacionada con el Grado.

Objetivos planteados:

Revisar literatura y analizar la evidencia actual que relaciona la expresión de los retrotransposones
en envejecimiento. 
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

Comenzar por buscar revisión reciente, publicada en revista de alto prestigio. 
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