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1. DATOS BÁSICOS DEL TFG:

Título: Estudio del papel de RBM10 en backsplicing en cáncer de pulmón.

Descripción general (resumen y metodología):

 
El cáncer de pulmón es actualmente responsable de cerca de una cuarta parte del total de muertes
por cáncer en España, principalmente debido a la ausencia de herramientas certeras que ayuden
en el diagnóstico temprano. RBM10 es un gen driver de esta enfermedad, que codifica para una
proteína de unión a RNA que regula el splicing alternativo y tiene una función de supresor tumoral. 
En estudios recientes realizados en el laboratorio, se ha descrito una nueva función de esta
proteína que podría mediar su función supresora tumoral. El objetivo general de este TFG es
profundizar en este nuevo papel desarrollado por RBM10 en backsplicing. 
El plan de trabajo incluye:

1. Manejo básico de cultivos celulares: mantenimiento de cultivos y transfección.
2. Clonaje de modelos que permitan evaluar el efecto de RBM10 en la retención y exclusión de

exones que contengan regiones que permitan la circularización del ARN.
3. Cuantificación mediante técnicas de PCR a tiempo real que permitan la cuantificación de los

modelos descritos en el punto anterior.
4. Evaluar a nivel fenotípico los cambios en ARNs circulares inducidos por RBM10.
5. Análisis de datos.

Tipología: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.

Objetivos planteados:

Dentro de este trabajo se establecen los siguientes objetivos:

1. Establecer modelos moleculares para el estudio de la función de la proteína RBM10 en
backsplicing.

2. Analizar el impacto de RBM10 en estos modelos.
3. Estudiar a nivel funcional los cambios inducidos por RBM10 en la formación de ARNs

circulares.
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