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1. DATOS BÁSICOS DEL TFG:

Título: Análisis de variantes génicas en pacientes con cancer de pulmón o mama: Identificación y
relevancia en el pronóstico y tratamiento del paciente

Descripción general (resumen y metodología):

El cáncer de pulmón y/o cáncer de mama son una enfermedades compleja y heterogénea,
caracterizada por la proliferación descontrolada de células anormales. En los últimos años, se ha
reconocido que las variantes génicas desempeñan un papel fundamental en la aparición y
progresión de esta enfermedad. El análisis de estas variantes genéticas en pacientes con cáncer
tiene un gran potencial para mejorar el pronóstico y el enfoque terapéutico, al permitir una
medicina más precisa y personalizada. En este TFG, proponemos un estudio sobre la identificación
y relevancia de las variantes génicas en pacientes con cáncer de pulmón y/o cáncer de mama,
enfocándose en su implicación en el pronóstico y tratamiento de los pacientes.

Tipología: Estudio de casos, teóricos o prácticos, relacionados con la temática del Grado.

Objetivos planteados:

1.Identificar variantes génicas asociadas: Se realizarán análisis bioinformáticos para detectar
mutaciones, polimorfismos y alteraciones en los genes que puedan estar asociados con el
desarrollo o la progresión del cáncer de pulmón y/o mama. El objetivo es obtener un perfil genético
completo que permita comprender mejor los factores genéticos involucrados en la enfermedad.
 
2.Evaluar la relevancia clínica de las variantes génicas: Se investigará si estas variantes están
relacionadas con el pronóstico del paciente, la respuesta al tratamiento y la susceptibilidad a
determinadas terapias. 
 
Plan de trabajo:
 

1. Recopilación de muestras y datos clínicos
2. Análisis bioinformático
3. Evaluación de la relevancia clínica
4. Elaboración de la memoria
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

- El trabajo se podrá realizar de manera telemática realizando las reuniones con el tutor mediante
videollamadas

Plazas: 1

2. DATOS DEL TUTOR/A:

Nombre y apellidos:  MARÍA CORAL DEL VAL MUÑOZ

Ámbito de conocimiento/Departamento: CIENCIAS DE LA COMPUTACIÓN E INTELIGENCIA ARTIFICIAL

Correo electrónico: delval@ugr.es

3. COTUTOR/A DE LA UGR (en su caso):

Nombre y apellidos: 

Ámbito de conocimiento/Departamento:

Correo electrónico:

4. COTUTOR/A EXTERNO/A (en su caso):

Nombre y apellidos: Laura Terrón Camero

Correo electrónico: laura.terron@csic.es

Nombre de la empresa o institución: INSTITUTO DE PARASITOLOGÍA Y BIOMEDICINA LÓPEZ-NEYRA
(IPBLN-CSIC)

Dirección postal: Parque Tecnológico de Ciencias de la Salud Avenida del Conocimiento, 17 18016
Armilla (Granada)

Puesto del tutor en la empresa o institución: Invesrtigadora

Centro de convenio Externo:

5. DATOS DEL ESTUDIANTE:

Nombre y apellidos: ALVARO GOMEZ-GUILLAMON CALLEJA

Correo electrónico: alvarogoguii@correo.ugr.es
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