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1. DATOS BÁSICOS DEL TFG:

Título: Regulación por la ruta Gac-Rsm en Pseudomonas syringae

Descripción general (resumen y metodología):

Pseudomonas syringae pv. tomato (Pto) DC3000 es una bacteria fitopatógena que provoca la
mancha bacteriana en el tomate, gracias a su amplio repertorio de efectores que son secretados a
través del sistema de secreción tipo III y a la fitotoxina coronatina, que interrumpe la señalización
mediada por el ácido jasmónico y estimula la apertura estomática, permitiendo la entrada de
bacterias al apoplasto. Además, Pto posee otras herramientas que contribuyen a su patogenicidad,
como flagelos y biosurfactantes, que facilitan su movimiento, o exopolisacáridos, que evitan la
desecación.

El sistema de dos componentes GacS/GacA funciona como un regulador global en Pto DC3000
provocando cambios en el comportamiento bacteriano que afectan a la virulencia, su multiplicación
en la planta, la producción de pigmentos y N-acil-homoserina lactona y el movimiento swarming.
Pto DC3000 posee siete ARN pequeños controlados por GacA y cinco proteínas de unión a ARN
similares a CsrA/RsmA.

Tipología: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.

Objetivos planteados:

El objetivo general del presente trabajo es la caracterización de la ruta Gac-Rsm de Pto DC3000
y la elucidación de su papel fisiológico. Los objetivos específicos son el estudio de la expresión y
regulación de:

1. Las proteínas reguladoras Rsm
2. Los ARN reguladores RsmX1-5, RsmY y RsmZ.
3. Los ARNm diana de la ruta Gac-Rsm.
Este estudio se abordará desde un punto de vista multidisciplinar, utilizando nuevas

metodologías como la bioinformática, la genómica, la proteómica, combinadas con enfoques
celulares y moleculares. Se construirán cepas mutantes de los distintos componentes de la ruta
Gac-Rsm y de los genes diana que se caracterizarán fenotípicamente.
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

El trabajo se realizará en la Estación Experimental del Zaidín-CSIC.
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