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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Estudio de la expresidon del gen MXAN_3880 de Myxococcus xanthus y su relacién con el
consumo de PHB

Descripcion general (resumen y metodologia):

Myxococcus xanthus es una bacteria con un comportamiento multicelular que se manifiesta tanto
en la depredacién facultativa de otros organismos, como en la diferenciacién celular y divisién del
trabajo en ausencia de nutrientes durante su ciclo de desarrollo. El analisis transcriptémico
mediante RNA-Seq de la actividad depredadora de M. xanthus sobre Sinorhizobium meliloti ha
revelado el papel del regulador transcripcional PhbR en la degradacién de poli-3-hidroxibutirato
(PHB) producido por la presa, asi como en la integracién de los productos resultantes en el
metabolismo lipidico del depredador o como moléculas precursoras de metabolitos secundarios.

Un nuevo estudio transcriptémico indica que PhbR también podria estar implicado en la expresién
en el depredador de otros genes de potencial interés, entre ellos, el gen MXAN 3880, que parece
codificar un transportador de metabolitos secundarios y podria formar parte del transporte de los
metabolitos producidos a partir del PHB de las presas.

Para dilucidar la funcién de MXAN 3880, se llevard a cabo una fusién transcripcional entre su gen
codificante y el gen lacZ de Escherichia coli, y se analizard su expresién en las cepas silvestre y
mutante de delecién en fase para phbR (AphbR) de M. xanthus, en cultivos puros y durante el

enfrentamiento con S. meliloti.

METODOLOGIA

1. Se amplificard la regién promotora del gen MXAN 3880 de M. xanthus y se clonard en un vector
portador del gen lacZ de E. coli. La correccién del pladsmido se comprobard mediante

endonucleasas de restricciéon y secuenciacion.

2. El pldsmido serd introducido mediante electroporacién en las cepas silvestre y AphbR de M.
xanthus. Los posibles positivos se seleccionardan haciendo uso del marcador de resistencia a
antibiético presente en el plasmido electroporado y éstos seran analizados mediante Southern blot.
3. La expresién del gen MXAN_3880 de M. xanthus se analizard cualitativamente en cultivos puros
en las cepas silvestre y AphbR, y durante su actividad depredadora sobre S. meliloti.

Tipologia: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.
Objetivos planteados:

1. Disefio, obtencién y comprobacién de un plasmido portador de la fusién.

2. Obtencién y comprobacién de las cepas de M. xanthus portadoras de la fusién.

3. Analisis de la expresién del gen MXAN_3880 en las cepas silvestre y AphbR de M. xanthus, en
cultivos puros y durante la depredacién de S. meliloti.

Bibliografia basica:
Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

Plazas: 1

2. DATOS DEL TUTOR/A:

Nombre y apellidos: FRANCISCO JAVIER MARCOS TORRES




Ambito de conocimiento/Departamento: MICROBIOLOGIA

Correo electrénico: fimarcos@ugr.es

3. COTUTOR/A DE LA UGR (en su caso):

Nombre y apellidos:
Ambito de conocimiento/Departamento:

Correo electronico:

4. COTUTOR/A EXTERNO/A (en su caso):

Nombre y apellidos:

Correo electronico:

Nombre de la empresa o institucion:
Direccion postal:

Puesto del tutor en la empresa o institucion:

Centro de convenio Externo:

5. DATOS DEL ESTUDIANTE:

Nombre y apellidos: Andrea Pradillo Lépez

Correo electronico: andreapradillo@correo.ugr.es
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