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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Desarrollo de un GWAS para la identificacién de marcadores genéticos asociados con
leucemia mieloide aguda

Descripcion general (resumen y metodologia):

La leucemia mieloide aguda (LMA) es una enfermedad hematoldgica caracterizada por la
infiltracién de la médula ésea con células hematopoyéticas anormales y poco diferenciadas. El
desarrollo de LMA se asocia a alteraciones genéticas como mutaciones puntuales, traslocaciones
cromosdmicas, deleciones, amplificaciones y cambios epigenéticos. A pesar de los avances en el
conocimiento de los mecanismos moleculares y la clasificacion de pacientes segln esas
alteraciones, aun hay poca informacién sobre el desencadenamiento de la enfermedad y los
procesos bioldgicos responsables de la resistencia a la terapia y la recaida. Los tratamientos
convencionales muestran resultados decepcionantes, con la mayoria de los pacientes en recaida
tras los primeros 5 afios. Las razones incluyen disfunciéon del sistema inmune, activacién de
mecanismos inmunosupresores, evasién del sistema inmune y ventajas de supervivencia
adquiridas por las células tumorales.

Dada la alta prevalencia, la limitada efectividad de los tratamientos actuales y el envejecimiento de
la poblacidn, existe una creciente necesidad de identificar nuevos marcadores asociados con LMA,
la respuesta terapéutica y la progresién de la enfermedad.

Nuestra hipétesis de partida es que la identificacion de alteraciones somadticas y germinales
asociadas con el desarrollo de LMA y la resistencia a los tratamientos y la progresién de la
enfermedad, podria facilitar el desarrollo de estrategias de prevencién y tratamiento mas eficaces
y mejorar el manejo de los pacientes con esta grave enfermedad.

Tipologia: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.
Objetivos planteados:

El objetivo principal de este proyecto es realizar un estudio de GWAS (genoma completo) para:

1. Identificar marcadores genéticos asociados con el riesgo a desarrollar LMA.

2. Identificar marcadores genéticos germinales asociados con el fracaso terapéutica y la
supervivencia global de los pacientes.

3. Caracterizar funcionalmente los marcadores genéticos mds relevantes.
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:
Revisar la bibliografia propuesta y comenzar a familiarizarse con los GWAS y su analisis.

Plazas: 1
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