Propuesta TFG. Curso 2024/2025

ﬁ: UNIVERSIDAD (\Z ’) FACULTAD GRADO: Grado en Biotecnologia
s DEGRANADA —— DE CIENCIAS
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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Deteccién de patégenos de la abeja de la miel mediante métodos de amplificacién isotérmica.
Descripcion general (resumen y metodologia):

Las abejas son polinizadores esenciales con un papel clave en la sostenibilidad de todos los
ecosistemas terrestres. Actualmente las abejas estan sufriendo un descenso en su nimero debido
a multiples factores entre los que se encuentran multiples tipos de patdégenos. Hasta el momento
existen métodos pruebas moleculares para su deteccién, sin embargo, todos ellos implican el
sacrificio de los individuos analizados y el uso de equipos especializados.

Para facilitar y agilizar el diagndstico de los parasitos tripanosomatidos en las abejas, el estudiante
participard en el desarrollo de un método no invasivo y de facil implementacién mediante
amplficacién isotérmica. Este método utiliza una mezcla de recombinasas y polimerasas (RPA) y
una deteccién de la actividad endonucleasa de la enzima Casl2a activada en presencia de los
amplicones obtenidos por RPA, mediante inmunocromatografia o fluorescencia bajo luz UV. Para
este estudio se analizardn muestras tanto de heces como de y tracto digestivo de abejas obreras
ubicadas en diferentes puntos de la provincia de Granada (Espafa).

Plan de trabajo:

1. Extraccién de ADN de patdégenos de abeja de la miel.

2. Amplificacion isotérmica mediante RPA.

3. Amplificacién isotérmica mediante CRISPR-Casl12a

4. Evaluacién y analisis de resultados.

Tipologia: Trabajos experimentales, de toma de datos de campo o de laboratorio.

Objetivos planteados:

1. Estandarizar las condiciones de lisis de patdégenos de la abeja de la miel.

2. Estandarizar las condiciones éptimas para RPA y CRISPR-Cas12a.

3. Realizar un analisis estadistico de sensibilidad asi como prevalencia de patdégenos en
muestras de abejas de Granada.

Bibliografia basica:
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10.3390/v15102041.
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:
Motivacién, conocimientos bdsicos de biologia molecular, PCR y estadistica bésica.

Plazas: 1




2. DATOS DEL TUTOR/A:

Nombre y apellidos: LUIS MIGUEL DE PABLOS TORRO
Ambito de conocimiento/Departamento: PARASITOLOGIA

Correo electrénico: Ipablos@ugr.es

3. COTUTOR/A DE LA UGR (en su caso):

Nombre y apellidos: Jennifer Solano Parada
Ambito de conocimiento/Departamento: PARASITOLOGIA

Correo electrénico: jsolano@ugr.es

4. COTUTOR/A EXTERNO/A (en su caso):

Nombre y apellidos:

Correo electrdnico:

Nombre de la empresa o institucion:
Direcciéon postal:

Puesto del tutor en la empresa o institucion:

Centro de convenio Externo:

5. DATOS DEL ESTUDIANTE:

Nombre y apellidos:

Correo electronico:
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