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1. DATOS BÁSICOS DEL TFG:

Título: Estudio de la función y mecanismo de activación del factor sigmaAzaI del patógeno humano
Pseudomonas aeruginosa

Descripción general (resumen y metodología):

Pseudomonas aeruginosa es un microorganismo patógeno capaz de causar infecciones agudas y
crónicas en humanos. Es una de las principales causas de infección intrahospitalaria, y debido a su
alta resistencia a múltiples antibióticos y su gran capacidad de adquirir nuevas resistencias, la
Organización Mundial de la Salud lo ha declarado como prioridad alta en la búsqueda de
estrategias para su erradicación. P. aeruginosa es capaz de colonizar cualquier órgano y tejido del
cuerpo humano produciendo infecciones
que a menudo resultan mortales. Uno de los factores clave para esta alta capacidad de
adaptabilidad e infección es el elevado número de sistemas de señalización que tiene este
patógeno los cuales le permiten detectar el hospedador y activar la expresión de factores de
virulencia. Entre ellos, los factores sigma de función extracitoplásmica (σECF) son uno de los
principales mecanismos de señalización durante el proceso de infección.

Tipología: Estudio de casos, teóricos o prácticos, relacionados con la temática del Grado.

Objetivos planteados:

El objetivo de este trabajo de investigación es dilucidar la función del factor σAzaI de P. aeruginosa,
con el fin de identificar su papel durante el proceso infeccioso y su posible utilización como diana
terapéutica para combatir a este patógeno. Mediante técnicas de biología molecular se clonará el
factor σAzaI en vectores de expresión para su purificacion mediante FPLC. La interacción del factor
σAzaI con el DNA se analizará mediante ensayos de movilidad electroforética (EMSA). En trabajos
anteriores del grupo hemos determinado que la activación de la mayoría de los factores σECF de P.
aeruginosa se produce a través de una compleja cascada proteolítica y hemos identificado varias
proteasas implicadas en este proceso. En este trabajo se analizará tambien el papel de estas
proteasas en la activacion de σAzaI mediante ensayos de Western-blot. En conjunto, este estudio
nos ayudará a determinar la función del factor σAzaI y permitirá diseñar nuevas estrategias para
inhibir esta proteína de señalización y combatir así este patógeno.
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