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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Disefio de herramientas moleculares para la cuantificaciéon de las nuevas resistencia frente a
los antibidticos betalactdmicos

Descripcion general (resumen y metodologia):

Actualmente, una de las principales problemas en el ambito de la salud es la aparicién de nuevas
resistencias frente a los antibidticos. De forma alarmante, preocupa la aparicién de nuevas formas
de resistencia frente a los nuevos B-lactdmicos ya que poseen actividad antibacteriana de amplio
espectro y resistentes frente a la mayoria de las B-lactamasas, incluyendo metalo-B-lactamasa y B-
lactamasas de espectro extendido, ya que este grupo de antibiéticos se utilizan en diferentes
infecciones graves debido a su elevada fiabilidad terapéutica. Sin embargo, la reciente apariciéon y
propagacién de resistencias a estos antibidticos ha agravado la emergencia del fenémeno de
resistencias a los antibidticos. De forma particular, los sistemas de tratamiento de aguas residuales
se han descrito como puntos calientes en la generaciéon de genes de resistencia a los antibiéticos;
si bien, se desconoce la importancia que estos sistemas de ingenieria tienen en la diseminacién de
las bacterias resistentes a los carbapenemes. Por tanto, se hace necesario la cuantificacién de los
genes que confieren resistencia a estos antibiéticos en los sistemas de tratamientos de agua
residual y poder establecer los pardmetros operacionales que puedan disminuir la presencia de
este gen de en los efluentes generados.

La metodologia a seguir consiste en el disefio de nuevos primers con un amplio margen de
cobertura de los genes blactx-M, blaKPD, blaNDM y blaOXA-48. Posteriormente se realizard una
puesta a punto de la técnica de gPCR para estos genes y la elaboraciéon de un pldsmido como
estandar para la cuantificacién. Finalmente se realizard la validacién del nueva metodologia en
muestras medioambientales.

Tipologia: Trabajo de investigacién o desarrollo bioinformatico
Objetivos planteados:

El objetivo principal consiste en el disefio de nuevas herramientas moleculares que permitan
cuantificar de manera especifica, robusta y exacta las poblaciones bacterianas que contienen
genes que codifican algunas de estas nuevas betalactamasas en los en ambientes relacionados
con el tratamiento de las aguas residuales.
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