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1. DATOS BASICOS DEL TFG:

Titulo: Actividad moonlighting de la proteina RBM10.
Descripcion general (resumen y metodologia):

En las células existen cientos de proteinas que aseguran una correcta homeostasis del RNA. Dichas
proteinas se denominan proteinas de unién a RNA y entre ellas destacan aquellas involucradas en
el splicing alternativo como RBM10. La importancia en la correcta funcionalidad de estas proteinas
redunda en el posible desarrollo tumoral en situaciones aberrantes, como es el caso de RBM10,
identificada como un gen driver de cancer de pulmén en estudios recientes. Ademas, trabajos
pioneros han demostrado que estas proteinas realizan funciones adicionales a las descritas como
candnicas, catalogdndose como proteinas moonlighting. El porqué de esta multifuncionalidad
continla siendo una incégnita para muchas de estas proteinas, por lo que el objetivo de este TFG
bibliografico es esclarecer el papel adicional de RBM10 en la célula al margen de su rol canénico en
splicing alternativo. El plan de trabajo incluye una extensiva revisién bibliogréafica utilizando bases
de datos como Pubmed.

Tipologia: Trabajos bibliograficos sobre el estado actual de una temética relacionada con el Grado.
Objetivos planteados:

El objetivo de este trabajo es: 1. Describir qué se conoce como proteina moonlighting y cémo se
clasifican. 2. Identificar las funciones que desarrolla RBM10 en diferentes tipos celulares. 3. Explicar
cémo lleva a cabo las diferentes funciones y el posible impacto en el desarrollo tumoral.
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Recomendaciones y orientaciones para el estudiante:

Plazas: 1

2. DATOS DEL TUTOR/A:

Nombre y apellidos: ANA MARIA MATIA GONZALEZ
Ambito de conocimiento/Departamento: BIOQUIMICA Y BIOLOGIA MOLECULAR |

Correo electrénico: ammatiag@ugr.es

3. COTUTOR/A DE LA UGR (en su caso):

Nombre y apellidos: Ana Utrilla Maestre

Ambito de conocimiento/Departamento: BIOQUIMICA Y BIOLOGIA MOLECULAR |
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Correo electrénico: anautrmae@correo.ugr.es

4. COTUTOR/A EXTERNO/A (en su caso):

Nombre y apellidos:

Correo electronico:

Nombre de la empresa o institucion:
Direccidn postal:

Puesto del tutor en la empresa o institucion:

Centro de convenio Externo:

5. DATOS DEL ESTUDIANTE:
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Correo electroénico:
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