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MEMORIA DE LA PROPUESTA DE TFG

Introduccion.

La descripcion de la estructura espacial de las proteinas es uno de los grandes retos de la Ciencia actual, con
importantes implicaciones por ejemplo en Bioquimica (descripcién del funcionamiento de sistemas biolégicos a escala
celular) y en el disefio de farmacos, por citar algunas de las mas inmediatas. Hasta la fecha, no disponemos de una
teoria que nos permita realizar predicciones fiables al respecto. Recientemente, este problema se ha abordado
utilizando herramientas de machine learning. Algunos equipos proclaman que los algoritmos asi disefiados
representan un gran salto cualitativo en nuestra capacidad predictiva, cuyas consecuencias pronto seran patentes.

Objetivos.

Hacer una revision bibliografica sobre el problema de la estructura de las proteinas y los avances realizados hasta la
fecha.

Describir el modus operandi de los algoritmos planteados en [1,2].

Contextualizar la relevancia de los nuevos algoritmos predictivos desde una perspectiva quimica.

Resumen de los trabajos a realizar por el estudiante/Plan de trabajo.

Revision bibliogréfica sobre el problema de la estructura de las proteinas. Contextualizar el problema y describir sus
implicaciones (dificultad media).
Estudio de los articulos [1,2] (dificultad media-alta).

Analisis critico de la situacion actual.

Bibliografia:
[1] J. Jumper et al., Highly accurate protein structure prediction with AlphaFold. Nature 596 (2021)
[2] K. Tunyasuvunakool et al., Highly accurate protein structure prediction for the human proteome. Nature 596 (2021)

Unavez cumplimentado debera ser enviado junto con el resto de las propuestas del departamento en formato pdf
(Word transformado en pdf, NO escaneado) al correo: gradoguimica@ugr.es. El nombre de cada fichero debe de
coincidir con el cédigo del TFG.

TIPOLOGIA®

A. Trabajos de investigacion con orientacion basica o aplicada, cuya tematica se relacione con los contenidos de la
titulacion, como:

A1l. Estudio de casos, tedricos o practicos, relacionados con la tematica del Grado, a partir de material ya disponible
en los Centros.

A2. Trabajos experimentales, de toma de datos de campo, de laboratorio, etc.

A3. Elaboracién de guias practicas relacionadas con la tematica del Grado.

B. Trabajos cientifico-técnicos representativos del ejercicio profesional para el que capacita la titulacién, como:
B1. Elaboracion de un informe o un proyecto de naturaleza profesional.
B2. Elaboracion de un plan de empresa.
B3. Simulacién de encargos profesionales.

C. Trabajos bibliograficos (C)
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