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1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Evolucion concertada de IGS

Resumen (Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo; max. 2.460 caracteres con espacios y fuente Arial 9):

La evolucion concertada ha sido observada de manera recurrente en practimente todos los seres vivos, siendo la regién
de los ITS la mas ampliamente caracterizada. Menos atencion se ha prestado a los IGS, una region repetida asociada
también con el ADN ribosdmico, pero sobre la que no hemos encontrado trabajos que resuman los patrones encontrados
en distintas especies. El objetivo de este TFG sera revisar el conocimiento generado sobre los patrones de evolucion de
las regions IGS en distintas especies para tener una visién global de los mismos. Ademas de dicha revision, y para
maximizar la informacion utilizada en nuestro trabajo para obtener patrones generales, cuantificaremos el nivel de
variacion genética en la region IGS para especies en las que no haya sido calculado pero que cuenten con datos
gendmicos en repositorios publicos. El plan de trabajo especifico sera:

1) Revision bibliografica. Para ello usaremos GoogleScholar y, mediante palabras clave en espafiol e inglés, filtraremos
los trabajos que hayan cuantificado el nivel de diversidad genética intra-individual en la regién de los IGS

2) Para los grupos taxonémicos peor representados (en términos de nimero de especies con datos de diversidad
genética intra-individual), descargaremos datos de secuenciaciones illumina en formato fastq

3) Analisis bioinformatico de los datos descargados y calculo de diversidades genéticas

3) Descripcion de los patrones generales observados

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento y desarrollo del trabajo 200
Elaboracion de la memoria 75
Preparacioén y ejecucion de la exposicion 25
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. MODALIDAD (*): Trabajo Experimental / de Investigacion

(*) En el caso de trabajos experimentales, el tutor considera conveniente que el estudiante
realice el taller “Prevencion de riesgos y eliminacién de residuos en el laboratorio”

3.DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: Mufioz Pajares Nombre: Antonio Jesus

Teléfono: 958249733 e-mail: ajesusmp@go.ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:

4. DATOS DEL ESTUDIANTE (***):

(***) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Moreno Moreno Nombre: Irene

e-mail institucional: irenemoreno26@correo.ugr.es
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