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1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Aplicacion de tecnologias de analisis del transcriptoma a nivel de célula Unica en el estudio del cancer

Resumen (Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo; max. 2.460 caracteres con espacios y fuente Arial 9):

Introduccion

El cancer se caracteriza por el desarrollo de células que se dividen sin control, capaces de atacar a tejidos normales y,
en ocasiones, de propagarse a otras localizaciones del organismo. Las células cancerosas se caracterizan por su
heterogeneidad y por la adquisicién de mutaciones a lo largo del tiempo, haciendo su estudio particularmente complejo.
Las técnicas de secuenciacion del transcriptoma de célula unica (scRNA-seq) permiten estudiar la expresion genética de
tejidos complejos con gran precision y granularidad y se han transformado en herramientas de gran valor para el estudio
del cancer. Los estudios de scRNA-seq han permitido identificar genes diferencialmente expresados entre las células de
un mismo tumor, definir nuevos subtipos celulares, identificar mecanismos de escape del sistema inmunolégico y de
resistencia a terapia y proponer biomarcadores de prondstico. Ademas, estas técnicas proveen de informacién sobre las
células inmunoldégicas que se infiltran en los tumores, permitiendo caracterizarlas en profundidad y estudiar sus
interacciones con las células cancerigenas. Los avances en las técnicas experimentales de scRNA-seq, asi como el
desarrollo de herramientas bioinformaticas para su andlisis, han contribuido a cambiar radicalmente nuestro
conocimiento del origen y progresion de las neoplasias, asi como de sus interacciones con el sistema inmunoldgico.
Objetivos

Recopilar y discutir la informacion mas relevante sobre el uso de técnicas de scRNAseq en la caracterizacion de la
heterogeneidad celular en cancer y sus implicaciones en el estudio de su patogénesis y tratamiento.

Plan de trabajo

1) Reunion con el tutor para concretar los objetivos y el plan de trabajo, proporcionar bibliografia relevante, y orientar
sobre la busqueda de bibliografia adicional.

2) Busqueda del material bibliografico.

3) Lectura de articulos y elaboracion de resimenes y esquemas.

4) Reunion de seguimiento con el tutor para discutir los datos recopilados.

5) Elaboracion de la memoria del TFG.

6) Reunion de seguimiento y revision de la memoria por parte del tutor.

7) Preparacion de la exposicién publica y reunién final con el tutor para revisar la presentacion.

8) Defensa del TFG.

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento y desarrollo del trabajo 198
Elaboracion de la memoria 100
Preparacioén y ejecucion de la exposicion 2
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. MODALIDAD (*): Trabajo Bibliografico

(*) En el caso de trabajos experimentales, el tutor considera conveniente que el estudiante
realice el taller “Prevencion de riesgos y eliminacién de residuos en el laboratorio”

3.DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: Bossini Castillo Nombre: Lara Maria

Teléfono: 958243261 e-mail: |bossinicastillo@ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:

4. DATOS DEL ESTUDIANTE (***):

(***) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Castillo Alvarez Nombre: Maria Teresa

e-mail institucional: maytecasalv@correo.ugr.es
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