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1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Estudio de las causas genéticas y epigenéticas del cancer de mama

Resumen (Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo; max. 2.460 caracteres con espacios y fuente Arial 9):

Introduccion

Alrededor del 5-10% de los canceres de mama se clasifican como hereditarios. Pero, ademas, en todos los procesos
cancerigenos se producen alteraciones genéticas y epigenéticas que resultan en la malignizacion de las células del
tejido mamario. La asociacion de mutaciones localizadas en los genes BRCA1y BRCAZ2 con el cancer de mama son
claras y de gran relevancia clinica. Sin embargo, en los ultimos afos, las tecnologias de secuenciacion de alto
rendimiento han revolucionado el conocimiento sobre las bases genéticas y epigenéticas que controlan los procesos de
malignizacion celular, de escape a la respuesta inmunolégica y de metastasis. Es més, el estudio de mutaciones
asociadas a cada caso de cancer de mama aparece como uno de los campos mas relevantes en el estudio de la
heterogeneidad de los canceres detectados y en la aplicacién de medicina personalizada que ayude a disefiar y predecir
la respuesta a tratamientos, la probabilidad de supervivencia o las posibles recaidas de una manera individualizada y
especifica para cada paciente.

Objetivos

Recopilar y discutir la informacién mas relevante sobre los mecanismos genéticos y epigenéticasque controlan la
generacion de variabilidad en los receptores de los linfocitos T y B.

Plan de trabajo

1) Reunion con el tutor para concretar los objetivos y el plan de trabajo, proporcionar bibliografia relevante, y orientar
sobre la busqueda de bibliografia adicional.

2) Busqueda del material bibliografico.

3) Lectura de articulos y elaboracion de resimenes y esquemas.

4) Reunién de seguimiento con el tutor para discutir los datos recopilados.

5) Elaboracion de la memoria del TFG.

6) Reunion de seguimiento y revision de la memoria por parte del tutor.

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento y desarrollo del trabajo 198
Elaboracion de la memoria 100
Preparacioén y ejecucion de la exposicion 2
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. MODALIDAD (*):| Trabajo Bibliografico

(*) En el caso de trabajos experimentales, el tutor considera conveniente que el estudiante
realice el taller “Prevencion de riesgos y eliminacién de residuos en el laboratorio”

3.DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: Bossini Castillo Nombre: Lara Maria

Teléfono: 663148283 e-mail: Ibossinicastillo@ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:

4. DATOS DEL ESTUDIANTE (***):

(***) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Doreste Vega Nombre: Alba

e-mail institucional: albadoreste@correo.ugr.es
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