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1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Caracterizacién funcional de genes candidatos implicados en el determinismo del sistema apertural del grano de
polen

Resumen (Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo; max. 2.460 caracteres con espacios y fuente Arial 9):

Introduccion:

Las aperturas del grano de polen son factores importantes en la reproduccién de las plantas. Sin embargo, se sabe muy
poco sobre el mecanismo molecular implicado en su formacion y sobre la conservacion de dicho mecanismo entre las
angiospermas, en las que existe una gran variabilidad en cuanto a tipo y organizacién de aperturas.

Con este trabajo fin de grado, se pretende identificar nuevos factores moleculares implicados en la formacion de las
aperturas. Para ello se generaran mutantes transitorios para genes que mostraron expresion diferencial en experimentos
transcriptémicos comparativos, entre plantas con diferentes sistemas aperturales y/o entre plantas silvestres y mutantes
de uno de los dos genes conocidos hasta ahora implicado en el determinismo de las aperturas. Los mutantes transitorios
se obtendran mediante silenciamiento génico inducido por virus (VIGS), una técnica que permite el silenciamiento
postranscripcional de genes de interés, facilitando asi la caracterizacién funcional de dichos genes.

La familia Papaveraceae presenta una elevada diversidad de sistemas aperturales, lo que hace de ella una familia
interesante para el estudio de la evolucion y desarrollo de dicho sistema.

Objetivo: Determinar la funcidon de genes candidatos para el determinismo genético del sistema apertural del polen,
utilizando para ello VIGS.

Plan de trabajo: El estudiante tendra que identificar en las bases de datos de ADN y ARN, y en nuestros transcriptomas
la secuencia del gen candidato en Eschscholzia californica ylo Cysticapnos vesicaria ylo Fumaria bracteosa (el
organismo dependera del nivel de expresion del gen), disefar cebadores para la amplificacion especifica del fragmento a
utilizar, clonarlo en el vector TRV2 y transformar con él, y el vector TRV1, la cepa GV3101 de Agrobacterium
tumefasciens. Utilizando dicha cepa transformada infectara 75 plantas, a las que hara un seguimiento hasta su floracién,
momento en que inspeccionara y registrara el fenotipo de sus sistemas aperturales. Complementariamente se realizara
un estudio de expresion mediante PCR cuantitativa.

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento y desarrollo del trabajo 250
Elaboracién de la memoria 30
Preparacioén y ejecucion de la exposicion 20
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. MODALIDAD (*):| Trabajo Experimental / de Investigacion

(*) En el caso de trabajos experimentales, el tutor considera conveniente que el estudiante ><
realice el taller “Prevencion de riesgos y eliminacién de residuos en el laboratorio”

3.DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: Suarez Santiago Nombre: Victor N.

Teléfono: 958248814 e-mail: vsuarez@ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:

4. DATOS DEL ESTUDIANTE (***):

(***) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Nombre:

e-mail institucional:
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