Propuesta TFGB. Curso: 2020-2021
I
4|) DEPARTAMENTO: Microbiologia

', UNIVERSIDAD
* { DEGRANADA

biologia

CcODIGO DEL TFG: MIC-07

1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Estudio de diseminacién de resistencias a vancomicina en enterococos en distintos hospedadores

Resumen (Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo; max. 2.460 caracteres con espacios y fuente Arial 9):

Introduccion

El género Enterococcus esta incluido en la lista de maxima prioridad de la OMS de riesgo por la resistencia a
antibidticos debido a la aparicién en las ultimas décadas a la aparicion y disemiancion de resistencia a vancomicina. Este
género es de especial interés, puesto que presenta una gran diversidad de habitats y modos de vida. Por un lado son de
interés clinico, al ser importantes patégenos oportunistas, y por otro son importantes comensales de la microbiota
intestinal, donde es un integrante habitual de dicha microbiota en un amplio rango de hospedadores. Qué rutas de
diseminacion sigue la resistencia a vancomicina en las distinatas poblaciones de enterococos es algo que aun
desconocemos, asi como el papel que juegan diversos hospedadores como reservorios de cepas resistentes.

Objetivos
En este trabajo se pretende realizar un estudio bioinformatico exhaustivo de las frecuencias de genes de resistencia a

vancomicina en el género Enterococcus en distintos hospedadores animales.

Plan de trabajo
1. Obtencién de genomas de enterococos depositados en bases de datos genémicas

2. Anotacion de metadatos.
3. Identificacion de los genes de resistencia a vancomicina.
4. Clasificacion y comparacion de los genes de resistencia en diferentes hospedadores.

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento y desarrollo del trabajo 120
Elaboracion de la memoria 170
Preparacioén y ejecucion de la exposicion 10
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. MODALIDAD (*):| Trabajo Experimental / de Investigacion

(*) En el caso de trabajos experimentales, el tutor considera conveniente que el estudiante
realice el taller “Prevencion de riesgos y eliminacién de residuos en el laboratorio”

3.DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: Martin Platero Nombre: Antonio Manuel

Teléfono: 958249893 e-mail: ammartin@ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:

4. DATOS DEL ESTUDIANTE (***):

(***) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Lorenzo Martinez Nombre: Alba

e-mail institucional: albalorenzo@correo.ugr.es
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