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1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Tipos, estructura y mecanismos moleculares de infeccion de los coronavirus SARS. Proteinas
y enzimas implicadas

Resumen (Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo; max. 2.460 caracteres con espacios y fuente Arial 9):

Introduccion. Tres CoV humanos emergentes altamente patdégenos son los -CoVs (MERS-CoV ,y SARS-CoV y
SARS-CoV2. El sindrome respiratorio del Medio Oriente provocado por MERS y SARS-CoV, y la COVID-19 generado
por SARS-CoV2. La neumonia atipica (SARS) se informo por primera vez desde la provincia de Guangdong, China, a
fines de 2002. El SARS caus6 una pandemia mundial en 2003 con aproximadamente un 10% de tasa de letalidad (CFR).
El SARS-CoV no ha circulado en humanos desde 2004. MERS-CoV se informé por primera vez desde Arabia Saudita en
2012 y ha continuado infectando a humanos con transmisién limitada de humano a humano, lo que lleva a un CFR de
aproximadamente el 34.4% en 27 paises, segun al informe mas reciente de la OMS. Tanto el SARS-CoV como el
MERS-CoV son virus zoonéticos. Utilizan a los murciélagos como sus reservorios naturales y transmiten de los
murciélagos a los huéspedes intermedios (por ejemplo, civetas de palma para SARS-CoV, camellos dromedarios para
MERS-CoV), lo que conduce a la infeccién en humanos. A diferencia del SARS-CoV y el MERS-CoV, el SARS-CoV2 se
origind en Wuhan, China en diciembre de 2019 y se caracteriza por su rapida propagacion y transmisién virulenta de
persona a persona, lo que resulta en una alta mortalidad (CFR de 3.7%) , particularmente en Wuhan, China y al menos
en otros 117 paises, territorios o areas a partir del 12 de marzo de 2020. Sin vacunas ni tratamientos en el horizonte, los
investigadores estan explorando diversas intervenciones médicas. El SARS-CoV2 también es un virus zoonético con
murciélagos como reservorio natural, pero sus huéspedes intermedios no han sido identificados.

Objetivo: El objetivo de este trabajo consiste en hacer un estudio bibliografico, centrandose en el estudio de los tipos y
estructura molecular de estos virus asi como del mecanismo molecular implicado en la infeccién. Se debe poner de

manifiesto las proteinas y enzimas implicadas en la infeccion.

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento y desarrollo del trabajo 240
Elaboracién de la memoria 50
Preparacioén y ejecucion de la exposicion 10
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. MODALIDAD (*):| Trabajo Bibliografico

(*) En el caso de trabajos experimentales, el tutor considera conveniente que el estudiante
realice el taller “Prevencion de riesgos y eliminacién de residuos en el laboratorio”

3.DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: LUPIANEZ CARA Nombre: JOSE ANTONIO
Teléfono: 958243089 e-mail: jlcara@ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:

4. DATOS DEL ESTUDIANTE (***):

(***) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Nombre:

e-mail institucional:
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