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Microbiología

Explorando el potencial quimiotáctico del género Enterococcus a nivel de genoma

Introducción: La gran mayoría de especies y cepas del género Enterococcus carecen de motilidad. Sin embargo, se 
conoce algunos miembros de este género que son móviles por flagelos. La quimiotaxis es el movimiento bacteriano 
dirigido hacia estímulos químicos. No existe en la literatura científica ningún estudio acerca de quimiotaxis en 
Enterococcus, pero una búsqueda bioinformática previa en los genomas depositados en bases de datos nos muestra la 
existencia de proteínas homólogas a los receptores de quimiotaxis (proteínas Mpc) en algunos miembros de este género.

Objetivos: 1) Establecer si en algún/os genomas de Enterococcus disponibles están codificadas todas las proteínas 
necesarias para el proceso de quimiotaxis bacteriana (receptores de quimiotaxis, proteínas implicadas en la transducción 
de la señal, flagelo bacteriano). 2)  Esclarecer las relaciones filogenéticas de las proteínas de quimiotaxis en distintas 
especies del género para esclarecer su origen evolutivo. 3)  Estudiar in silico los dominios receptores de ligando para 
buscar pistas sobre posibles moléculas señal que ejerzan quimiotaxis sobre Enterococcus. 

Plan de Trabajo:  La primera parte del estudio se basará en una serie de búsquedas bionformáticas mediante BLASTp 
en genomas de Enterococcus, para ir eliminando aquellas que carezcan de capacidad para expresar proteínas clave en 
quimiotaxis Después centraremos el trabajo solamente en las que presenten todas las enzimas y proteínas estructurales 
necesarias en el proceso de quimitaxis, intentando mapear la ruta proteica completa que permitiría la existencia de 
quimiotaxis en este microorganismo.  En estas cepas analizaremos los posibles receptores mediante análisis de 
homologías (Pfam, InterProScan..) y búsquedas bibliográficas pertinentes. Los análisis filogenéticos se desarrollaran a 
nivel de secuencia génica y proteica para intentar dilucidar un posible origen común en este grupo bacteriano.
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