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1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Silenciamiento génico inducido por virus (VIGS) de los factores de transcripcion TCP en
Eschscholzia californica

Resumen (max. 2.178 caracteres, estructurado en Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo):

Introduccién: El silenciamiento génico inducido por virus es una técnica que permite el silenciamiento postranscripcional
de genes de interés, facilitando asi la caracterizacién funcional de dichos genes.

Los factores de transcripcion TCPs estan implicados en multitud de procesos fisiolégicos y del desarrollo vegetal, entre
ellos el desarrollo floral. Un grupo de estos factores de transcripcion parecen estar implicados en la delimitacion de los
organos florales mediante la regulacion de la transcripcion del micro ARN miR164, que tiene como diana a los genes
NAM, responsables del establecimiento de los limites de los 6rganos florales entre otros.

La familia Papaveraceae presenta una diversidad inusual en cuanto a tipos de androceos, con hasta cuatro tipos
generales, lo que hace de ella una familia interesante para el estudio de la evolucion y desarrollo del androceo. Entre los
aspectos mas interesantes de las configuraciones del androceo de Papaveraceae esta la diferencia en nimero de
estambres (de 6 a numerosos) y el que éstos estén libres o fusionados; en este ultimo caso en dos grupos de tres
estambres.

Asi, la familia Papaveraceae supone un buen sistema en el que analizar la funcién de los factores de transcripcién TCPs
en el desarrollo y configuracion del androceo, mediante su silenciamiento postranscripcional con VIGS.

Objetivos: Silenciar mediante VIGS uno de los genes TCP de la clase Il en Eschscholzia californica (Papaveraceae), con
posible efecto sobre el desarrollo del androceo, para su caracterizacion funcional.

Plan de trabajo: El estudiante tendra que identificar en las bases de datos de ADN y ARN la secuencia ortéloga en
Eschscholzia californica al gen de interés, disefi—ar cebadores para la amplificacion especifica del fragmento a utilizar,
clonarlo en el vector TRV2 y transformar con él, y el vector TRV1, la cepa GV3101 de Agrobacterium tumefasciens.
Utilizando dicha cepa transformada infectara 75 plantas de E. californica, a las que hara un seguimiento hasta su
floracion, momento en que inspeccionara y registrara el fenotipo de sus androceos.

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento, orientacion y supervision 10
Exposicion del trabajo 30
Desarrollo del trabajo 200

Preparaciéon de la memoria 60
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. OFERTADO POR (*): | Profesor/a del Departamento

(*) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Nombre:

e-mail institucional:

3. MODALIDAD: | Trabajo Experimental / de Investigacion

4. DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: Suarez-Santiago Nombre: Victor N.

Teléfono: 958248814 e-mail: vsuarez@ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:
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