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1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Machine Learning para conjuntos de datos bioldgicos

Resumen (Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo; max. 2.460 caracteres con espacios y fuente Arial 9):

Introduccioén

La aplicacién de técnicas de Machine Learning (aprendizaje automatico) para el analisis de datos permite la obtencion de
modelos (basados en reglas, en arboles, en redes neuronales, etc.) que ayudan a la prediccion (aprendizaje predictivo
mediante clasificacion o regresion) o que permiten entender la naturaleza de los datos en forma de informacion
interpretable y util (aprendizaje descriptivo mediante reglas de asociacion o clustering). En ocasiones ambos escenarios
se pueden dar a la vez, como en el caso de los modelos basados en reglas, en los que el modelo puede ser interpretado
desde el punto de vista del usuario final, a la vez que permiten realizar una prediccién acertada para un nuevo
caso/objeto (normalmente desconocida y/o dificil de medir para ciertos problemas). El manejo y comprension de éstas
herramientas de la IA es de especial interés en el area de la biologia, la quimica, la medicina, etc....

Objetivos y plan de trabajo

El objetivo del presente TFG es familiarizar al alumno/a con dicho tipo de técnicas mediante su aplicacion para resolver
algunos problemas relacionados con la biologia, ya sean de clasificacion, regresion, asociacion y/o clustering. Para ello
se propone el siguiente plan de trabajo:

- El alumno/a debe estudiar y comprender el funcionamiento de los algoritmos basicos mas conocidos que sean de
aplicacion a los datos bioldgicos con los que se trabaje.

- El alumno/a debe familiarizarse con herramientas como KEEL, Weka, Knime, librerias de R y/o Python, etc., para
aplicar los algoritmos existentes en los conjuntos de datos biolégicos anteriormente mencionados: Preparacién
de los datos (excel, etc.), carga de datos, ejecucion, posibles comparativas entre algoritmos, etc.

- El alumno/a debe aplicar los algoritmos mas prometedores para resolver uno o varios problemas del mundo real.

- El alumno/a debe analizar los modelos obtenidos para ver si se puede extraer conocimiento util y/o tener cierta
validacién o justificacion bioldgica.

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento y desarrollo del trabajo 200 horas
Elaboracion de la memoria 75 horas
Preparacion y ejecucion de la exposicion | 25 horas
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. MODALIDAD (*):| Trabajo Experimental / de Investigacion

(*) En el caso de trabajos experimentales, el tutor considera conveniente que el estudiante
realice el taller “Prevencion de riesgos y eliminacién de residuos en el laboratorio”

3.DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: Alcala Fernandez Nombre: Rafael

Teléfono: 958 240427 e-mail: alcala@decsai.ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:

4. DATOS DEL ESTUDIANTE (***):

(***) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Bafios Sanchez Nombre: Rosa

e-mail institucional: banossanchez@correo.ugr.es
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