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1. DATOS DEL TFG OFERTADO:

Titulo: Ciencia de Datos aplicada a problemas bioldgicos de Big Data

Resumen (Introduccién, Objetivos y Plan de trabajo; max. 2.460 caracteres con espacios y fuente Arial 9):

Las diferentes tecnologia introducidas en las denominadas ciencias émicas (genémica, protedmica, etc.) estan
generando un volumen enorme de datos y a gran velocidad. De hecho, actualmente, el cuello de botella en los
laboratorios se centra en la gestidn e interpretacion de los datos que se estan generando. Para trabajar con esta enorme
cantidad de datos no se pueden utilizar técnicas tradicionales de Ciencia de Datos, por lo que tenemos que usar técnicas
de Big Data.

Se pretende familiarizar al alumno/a con el concepto de Big Data y su metodologia, mediante el uso e implementacién de
técnicas a partir de su programacioén en lenguaje Python y usando Apache Spark. También se busca la aplicacién
practica de los conceptos estudiados en algun problema relacionados con la biologia.

Plan de trabajo:

- Estudiar, comprender y resumir el funcionamiento de algoritmos basicos en Ciencia de Datos.

- Seleccionar modelos de aprendizaje automatico usando Apache Spark.

- Familiarizarse con los problemas de Big Data relativos a su campo de trabajo, por ejemplo, alguno basado en
gendmica. Ha de utilizar y buscar en los repositorios publicos disponibles conjuntos de datos relacionados con la
biologia.

- Realizar un analisis comparativo de los distintos algoritmos para determinar cuales son los mas interesantes a aplicar a
un determinado problema.

- Implementar en Python y Apache Spark dicha comparativa.

- Realizar un analisis con los resultados obtenidos.

Tabla de actividades y dedicacion estimada:

Planteamiento y desarrollo del trabajo 200
Elaboracién de la memoria 80
Preparacioén y ejecucion de la exposicion 20
TOTAL (12 ECTS) 300 horas

2. MODALIDAD (*):| Trabajo Experimental / de Investigacion

(*) En el caso de trabajos experimentales, el tutor considera conveniente que el estudiante
realice el taller “Prevencion de riesgos y eliminacién de residuos en el laboratorio”

3.DATOS DEL TUTOR/A UGR (**):

Apellidos: Garcia Castellano Nombre: Fco. Javier

Teléfono: 958240467 e-mail: figc@decsai.ugr.es

(**) En el caso de trabajos desarrollados en Empresas u otras Instituciones ajenas a la Universidad de Granada, por
favor completar la siguiente informacion:

TUTOR/A DE LA EMPRESA O INSTITUCION:
Apellidos: Nombre:

Empresa / Institucion:

Teléfono: e-mail:

4. DATOS DEL ESTUDIANTE (***):

(***) Si ha sido acordado por el estudiante y profesor/a, por favor completar la siguiente informacion sobre el estudiante:
Apellidos: Nombre:

e-mail institucional:
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