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IBreve descripcion del trabajo a desarrollar por el estudiante:
Durante los ultimos afios la investigacién biomédica ha sufrido una enorme revolucién gracias al
(desarrollo de metodologias analiticas de alto rendimiento. Estas nuevas técnicas estan generando
‘cantidades ingentes de datos que nos estin permitiendo caracterizar y analizar los mecanismos
moleculares asociados a distintas patologias.

'En este proyecto de TFG se pretende abordar problemas de analisis y clasificacién en matrices de
expresion génica de pacientes con datos longitudinales relacionados con la progresién de una
patologia. En concreto, se pretende evaluar diferentes métodos para definir cul es el conjunto de
genes (variables) cuya expresion mejor prediga la respuesta y progresion de una enfermedad en
base a datos longitudinales. Para ello se probaran técnicas clasicas (random Forest, SVM, ...) junto
con métodos de seleccién y extraccidén de caracteristicas, asi como métodos basados en una
representacion previa del espacio de genes de rutas biologicas [1,2].

1. Boris P. Hejblum: Time-Course Gene Set Analysis for Longitudinal Gene Expression Data.
PLoS Comput Biol. 2015

2. Aibar et al. “Identification of expression patterns in the progression of disease stages by
integration of transcriptomic data” BMC Bioinformatics 2016 |
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